Aplicacion de métodos moleculares
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Esquema de trabajo

Toma de muestra

Extraccion de ADN

Cuantificacion

Amplificacion

Electroforesis

Analisis de resultados

Odds a posteriori= LR x Odds a priori

Analisis estadistico

Indice de Paternidad o IP



1- Toma de muestra




2- Extraccion de ADN




3- Cuantificacion de ADN
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5- Electroforesis capilar
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6- Analisis de resultados

Mas de 2 STRS que no coinciden
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7- Analisis estadistico

W4 Hipotesis 1 indice de N Probabilidad

paternidad

Hipotesis 2
.

' Qué significa el LR?

paternidad

b

LR indica que es tantas veces mas probable

. observar los resultados del analisis si la

é Hipotesis del Numerador es verdadera que si la
Hipotesis del Denominador es verdadera.




Madre-hijo-padre alegado
®_? X=Pr(M—>A)xPr(P+»B)+Pr(M—+=B)xPr(P—+A)

LR=
Y = Pr (M—A)x Pr (RM—» B) + Pr (M— B)x Pr (RM —A)
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CASO 1
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“, ' Luego del analisis de las muestras, siendo H

HI , .. ’ . . s
==1 N1j0 de M, se concluye que el indice de relacion ==

~ bioldgica para la determinacion de vinculo de
JJL paternidad (IP) con P es 3.449.106.841.000, con L
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+ una probabilidad de paternidad superior a
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CASO 2
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CASO 3: HERMANDAD
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CASO 3: HERMANDAD

MARCADOR Madre Hija 1 Hija 2 Hijo 3 Padre de Hija 1y 2
AMEL X X X X Y

D3S1358 15 16 15 16 14 15 14 15 14

D151656 12 17.3 12 17 14 17.3 16 _
D25441 11 15 10 11 11 14 11 14 14 10
D10S1248 13 14 13 13 14 13 14 13

Luego del analisis de las muestras, considerando
qgue Hijo 3 e Hija 1 son hermanos por parte de
nijas de Madre,

padre y que Hija 1 e Hija 2 son
segun lo expresado por los invo
el vinculo de hermandad entre

ucrados, se excluye
Hijo 3 e Hija 2.

D851179 13 14 9 14 13 14 9 14 9 13014
D125391 20 25 16 25 18 20 18 22 18 16
D195433 14.2 16 13 16 14.2 15 15 16.2 15 13
FGA 21 24 21 19 21 23 24

D2251045 11 15 15 16 11 11 16 11 16




CASO 4

ABUELO

TI T No se puede excluir
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CASO 4

MARCADOR SOBRINA TIA1 TIA 2
AMEL X X X
D351358 15 15 16 15
D151656 15.3 17.3 13 17.3 13 14
D25441 10 10 10 11
D10S1248 15 16 15 16
D13S317 8 12 10 12 9 12
Penta E 8 20 12 14 8 18
D165539 11 12 9 12 9 12
D18S51 14 19 14 14
D251338 17 23 19 24 19 24
CSF1PO 11 12 12 13 9 11
Penta D 9 13 12 13 9 13
THO1 7 9 7 6 7
VWA 17 19 16 18 16 18
D21S11 31.2 32.2 30 32.2 31.2 32.2
D75820 10 13 11 10 11
D55818 12 7 11 7 11
TPOX 11 8 11 11 12
D851179 12 16 12 16 13 16
D12S391 18 20 18 19 18 19
D195433 14 14 14
FGA 25 26 19 24 24 26
D2251045 15 15 11 16




CASO 4

MARCADOR SOBRINA TiA 1 TiA 2
AMEL X X X
D351358 15 15 16 15

Luego del analisis de las muestras, considerando
que TIA 1y TIA 2 son hermanas completas del
presunto padre de X se concluye que el indice de
relacion bioldgica para la determinacion de vinculo
de parentesco es 382,18, con una probabilidad de
vinculo biologico de 99,74%.

D851179 12 16 12 16 13 16
D12S391 18 20 18 19 18 19
D195433 14 14 14

FGA 25 26 19 24 24 26
D2251045 15 15 11 16




Control de calidad externo

* Filiaciony vestigios biologicos
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CONCLUSIONES

Serie de pasos: Prevenir contaminaciones

Metodologia que permite determinan gran
variedad de vinculos biologicos

Analisis estadistico de los resultados
Particulares y judiciales



